Table S1: FDR significant CpGs from the epigenome-wide analysis of maternal DNA methy

Gene
CpG Chr  Position Gene group Coef P-value mult
€g19748455 17 76274856 LOC100996291 OpenSea -0.03 1.60E-11 3
€g13667088 15 101709956 OpenSea -0.02 2.78E-11
cg05844798 20 3062344 N_Shore -0.02  3.15E-11
cg07252680 14 94857224 SERPINA1 OpenSea -0.03 4.73E-11 2
cg05230392 17 55976522 CUEDC1 OpenSea -0.02  1.46E-10 2
€g14047370 7 43342206 HECW1 OpenSea -0.02 1.49E-10
€gl11629527 10 6195471 MIR3155B OpenSea -0.01 2.67E-10
€g23014425 17 46648525 HOXB3 OpenSea -0.02 2.74E-10 5
€g20995564 2 145172035 ZEB2 OpenSea -0.05  2.89E-10
€g13212668 20 59928453 CDH4 OpenSea -0.03 3.57E-10
cg01072106 9 138952311 NACC2 OpenSea -0.02  3.72E-10 2
€g06123699 3 188817035 OpenSea -0.02 7.09E-10
cg00868074 16 87441555 ZCCHC14 Island -0.03  7.86E-10 2
€g11902329 2 228253636 OpenSea -0.05 8.16E-10
cg04725636 8 67004538 DNAJC5B OpenSea -0.04 8.51E-10
€g05186879 3 50650322 MAPKAPK3 S_Shore -0.02  1.00E-09
€g25436217 22 39879023 MGAT3 OpenSea -0.03  1.15E-09
cg04753874 12 122442856 OpenSea -0.03 1.18E-09
cg04213565 5 35900039 OpenSea -0.02  1.23E-09
cg07263393 3 128205274 GATA2 N_Shore -0.02  1.24E-09
cg00052692 12 122442863 OpenSea -0.04  1.28E-09
cg08076236 20 10643299 JAG1 OpenSea -0.01  1.32E-09
€g25824462 7 116271183 OpenSea -0.02  1.70E-09
€g03450635 4 159094213 FAM198B OpenSea -0.02  2.03E-09
cg02836478 17 46652501 HOXB3 N_Shore -0.02  2.07E-09 5
cg06072257 1 11434636 OpenSea -0.02  2.75E-09
cg09981464 16 87441659 ZCCHC14 Island -0.02  3.79E-09 2
€g26715273 17 14641538 OpenSea -0.03 4.05E-09
€g02464519 15 41158367 OpenSea -0.03 4.18E-09
€gl7610574 1 205448801 OpenSea -0.01  4.65E-09
€g23257987 1 221862794 OpenSea -0.02 5.10E-09
cgl4476101 1 120255992 PHGDH S_Shore -0.02 5.26E-09
€g13074526 17 76274743 LOC100996291 OpenSea -0.03 6.25E-09 3
€gl7743555 4 130467434 OpenSea -0.02  7.43E-09
€g01936839 7 27198896 N_Shore -0.02 8.50E-09
€g16536918 20 3065403 AVP S_Shore -0.02  8.64E-09 4
€g14410964 9 139427106 NOTCH1 N_Shore -0.02 8.85E-09
€g24621042 14 94857275 SERPINA1 OpenSea -0.02 9.22E-09 2
€g11023668 2 25095040 ADCY3 OpenSea -0.03 9.68E-09
€g09324566 1 44300401 ST3GAL3 OpenSea -0.02  1.13E-08
€g03910896 16 27254143 NSMCE1 OpenSea -0.02 1.17E-08 2
€g03550384 8 91803357 NECAB1 N_Shore -0.04 1.40E-08
€cg04253214 1 78942099 OpenSea -0.05 1.58E-08
€g02003183 14 103415882 CDC42BPB OpenSea 0.02 1.59E-08
€g11795922 2 28823791 PLB1 OpenSea -0.02 1.80E-08
cg01826979 15 88446518 NTRK3 OpenSea -0.04  1.86E-08
€g26562462 4 6929045 TBC1D14 S Shelf -0.02 2.09E-08
€g02030958 13 110386267 OpenSea 0.02 2.15E-08
€cg04014328 17 46653615 HOXB4 N_Shore -0.03 2.18E-08
€g00908292 17 38699009 OpenSea -0.01  2.20E-08
€g26916621 17 46657346 MIR10A N_Shore -0.03 2.59E-08 3
€g01059398 3 172235808 TNFSF10 OpenSea -0.03  2.60E-08
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€g06556981 3 14452819 SLC6A6 OpenSea -0.02  8.09E-07
cg04040227 5 71776849 ZNF366 OpenSea -0.02  8.13E-07
cg03649476 10 112169872 OpenSea 0.01 8.15E-07
cg07729537 4 186048714 Island -0.01  8.20E-07
€g15262980 17 72406590 OpenSea 0.02 8.21E-07
cg00358010 1 221338314 OpenSea -0.02  8.26E-07
€cgl7616658 14 21372793 OpenSea -0.01  8.28E-07
cg01121071 8 144690705 PYCRL N_Shore -0.02  8.76E-07
€g15293367 7 27210168 HOXA10-AS S_Shore -0.02  8.97E-07
cg06088069 14 75895604 JDP2 S_Shore -0.01  9.09E-07
cg13562751 6 13045047 PHACTR1 OpenSea -0.01  9.27E-07
€g20090157 17 76274606 LOC100996291  OpenSea -0.02  9.43E-07
€g10843276 4 726697 PCGF3 S_Shore -0.02  9.54E-07
cg19418318 19 17219073 MYO9B OpenSea -0.03  9.59E-07
€g09178900 6 127586433 RNF146 N_Shore -0.01  9.78E-07
€g26416615 10 63751843 ARID5B OpenSea -0.02  9.91E-07
€g06528771 2 102513985 OpenSea -0.03  1.00E-06
cg18995788 8 62673444 OpenSea -0.01 1.03E-06
€g13652985 17 46658257 MIR10A N_Shore -0.02  1.03E-06
€g22260008 7 27207318 HOXA10-AS N_Shore -0.02  1.04E-06
€g01304182 16 30409908 ZNF48 N_Shore -0.02 1.10E-06
cg12054453 17 57915717 TMEM49 OpenSea -0.03 1.12E-06
€g00989806 2 240918136 NDUFA10 OpenSea -0.04  1.12E-06
€g18643199 10 82363313 SH2D4B OpenSea -0.03  1.15E-06
€g15321908 3 53187213 N_Shelf -0.02 1.18E-06
€g18275618 2 109211017 LIMS1 OpenSea -0.03 1.18E-06

! Number of CpGs within the same gene among the FDR hits

Column headers: CHR: chromosome; Position: Chromosomal position based on NCBI human reference ge
change in DNA methylation over whole study period; Coef baseline_ w10_14: regression coefficient for chal
between week 10-14 and week 26-28; Coef w26_28_after delivery: regression coefficient for change in DN



rlation changes throughout pregnancy in the Born into Life cohort (n=21)

coet

Coef P-value baseline_ Coef P-value week 26-28 and 2-4
baseline_ w10 14 wl0 14 wl0 14 w26 28 w10 14 w26 28 | days after delivery

-0.01 2.32E-01 -0.05 3.92E-06 -0.01
-0.05 5.70E-05 -0.02 1.78E-02 -0.01
-0.01 2.19E-01 -0.03 1.62E-04 -0.01
-0.07 1.97E-04 -0.02 4.26E-02 -0.03
-0.02 1.18E-01 -0.03 9.22E-04 -0.01
-0.02 7.27E-02 -0.03 9.83E-04 -0.02
-0.03 1.69E-04 -0.01 1.20E-02 -0.01
-0.01 2.79E-01 -0.02 9.32E-05 -0.02
-0.08 1.90E-03 -0.05 1.28E-02 -0.04
-0.05 2.58E-03 -0.02 1.07E-03 -0.03
-0.05 4.16E-04 -0.02 2.50E-03 -0.01
-0.03 2.24E-03 -0.02 1.09E-02 -0.01
-0.04 2.11E-02 -0.03 1.37E-03 -0.02
-0.07 7.14E-03 -0.05 6.12E-04 -0.01
-0.05 2.67E-02 -0.04 5.67E-03 -0.02
-0.01 5.68E-01 -0.03 2.06E-04 -0.02
-0.06 1.43E-04 -0.01 5.20E-02 -0.02
-0.04 2.15E-02 -0.05 2.38E-04 -0.02
-0.02 1.02E-01 -0.03 2.83E-04 -0.01
-0.01 9.41E-02 -0.04 1.10E-06 0.00
-0.05 4.39E-02 -0.06 5.36E-04 -0.02
-0.02 3.58E-02 -0.01 8.52E-03 -0.01
-0.05 1.50E-04 -0.02 4.58E-03 -0.01
-0.03 3.64E-02 -0.01 1.71E-01 -0.02
-0.02 9.30E-02 -0.02 3.23E-02 -0.02
-0.04 2.34E-03 -0.03 4.06E-03 0.00
-0.02 8.04E-02 -0.02 8.61E-04 -0.02
-0.04 3.51E-02 -0.01 2.16E-01 -0.04
-0.03 5.70E-02 -0.02 4.98E-02 -0.03
-0.02 3.13E-02 -0.01 2.72E-02 -0.01
-0.02 1.76E-01 -0.03 2.19E-04 0.00
-0.02 2.15E-02 -0.01 3.47E-01 -0.02
-0.02 2.13E-01 -0.04 1.87E-05 0.00
-0.03 6.26E-02 -0.02 1.89E-02 -0.03
-0.02 1.08E-01 -0.02 3.12E-03 -0.02
-0.04 2.06E-03 -0.02 3.65E-03 -0.02
-0.02 1.24E-02 -0.02 4.11E-04 -0.01
-0.04 2.68E-03 -0.01 2.52E-02 -0.02
-0.04 3.38E-02 -0.03 1.65E-02 -0.02
-0.02 6.14E-02 -0.03 2.07E-05 -0.01
-0.02 1.56E-01 -0.02 3.27E-02 -0.02
-0.06 1.55E-02 -0.01 3.95E-01 -0.05
-0.05 9.49E-02 -0.05 2.28E-03 -0.05
0.02 2.01E-01 0.03 1.35E-02 0.02
-0.05 2.17E-03 -0.02 9.21E-03 -0.01
-0.04 4.40E-02 -0.05 1.53E-03 -0.02
-0.03 1.32E-02 -0.02 3.32E-04 0.00
0.04 1.04E-02 0.02 1.89E-02 0.02
-0.04 5.21E-02 -0.03 2.64E-02 -0.03
-0.01 5.26E-01 -0.02 4.18E-05 -0.01
-0.03 9.40E-02 -0.03 1.04E-03 -0.03
-0.03 1.51E-01 -0.05 2.07E-04 0.00
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1.38E-03
2.00E-03
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1.55E-02
4.18E-02
1.05E-02
1.05E-03
3.33E-04
8.95E-01
1.14E-02
4.22E-03
1.48E-01
2.14E-03
1.89E-01
3.02E-03
3.84E-01
5.74E-02
7.19E-03
1.02E-03
1.24E-01
2.97E-01
3.68E-02
6.48E-01
2.38E-02
6.17E-04
1.38E-01
2.79E-04
2.61E-03
7.55E-02
6.45E-03
1.61E-02
6.01E-03
2.77E-05
3.29E-04
3.59E-02
5.33E-01
3.41E-03
2.24E-01
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3.25E-01
3.24E-02
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3.23E-04
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-0.05
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-0.03
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-0.03
-0.04
-0.03
-0.09
-0.02
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-0.03
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-0.03
-0.01
0.03
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-0.02
-0.04
-0.02
-0.01
-0.02
-0.02
-0.03

1.22E-07
1.93E-02
1.00E-02
7.06E-03
4.21E-04
9.06E-03
1.97E-02
1.09E-02
9.88E-02
5.83E-04
4.03E-02
2.30E-05
3.23E-03
7.73E-01
1.26E-02
7.71E-03
3.83E-04
3.51E-01
1.02E-02
1.55E-03
8.33E-04
1.48E-03
6.68E-04
4.98E-02
2.63E-02
4.59E-04
7.72E-02
1.86E-01
4.62E-02
1.90E-02
2.11E-01
4.65E-03
1.43E-01
2.17E-03
1.32E-02
6.60E-01
9.40E-03
7.82E-03
2.76E-04
2.64E-03
1.87E-03
1.71E-02
2.11E-03
4.90E-02
8.69E-03
1.35E-01
6.48E-02
1.55E-04
1.75E-02
1.27E-03
7.11E-02
2.67E-02
5.88E-03
7.33E-03
1.28E-03
1.09E-02
9.74E-03
5.21E-03
1.54E-02

-0.01
0.00
-0.01
-0.02
-0.02
-0.01
0.00
-0.02
-0.04
-0.01
-0.02
-0.01
-0.01
-0.03
-0.01
0.00
0.00
-0.02
-0.02
0.00
0.00
0.00
0.00
-0.03
-0.01
0.01
-0.03
-0.01
-0.01
-0.01
-0.02
-0.01
-0.02
0.00
0.00
0.01
0.00
-0.01
-0.01
-0.01
-0.01
-0.04
-0.01
-0.02
-0.01
-0.02
-0.01
0.01
-0.01
-0.01
0.00
-0.02
0.00
-0.02
-0.01
-0.01
-0.01
-0.01
0.00



-0.04
-0.10
-0.02
-0.04
-0.01
-0.04
-0.03
-0.02
0.04
-0.06
-0.02
0.07
-0.03
-0.02
-0.01
-0.06
0.00
0.02
0.03
0.04
-0.03
-0.03
-0.02
-0.04
0.06
-0.01
0.01
-0.01
-0.01
-0.05
0.02
0.04
-0.03
-0.05
-0.01
-0.02
-0.04
-0.08
-0.04
-0.03
-0.04
-0.06
0.00
-0.01
-0.05
0.02
-0.03
0.00
0.04
-0.04
-0.01
-0.02
-0.05
-0.01
-0.04
-0.02
-0.03
-0.03
-0.04

7.39E-03
5.34E-04
2.74E-01
1.44E-02
1.41E-01
3.96E-02
3.21E-02
1.91E-02
1.16E-02
5.39E-02
7.53E-02
8.14E-04
1.17E-02
2.54E-01
1.72E-01
3.58E-03
9.30E-01
4.90E-03
8.39E-04
5.03E-03
2.24E-01
6.20E-03
3.21E-02
3.25E-03
1.63E-03
5.20E-01
2.48E-01
2.40E-01
4.62E-02
1.98E-03
5.07E-03
5.26E-03
2.83E-02
2.08E-03
1.04E-01
6.87E-04
1.47E-02
7.12E-04
2.35E-03
5.76E-02
4.87E-03
3.57E-02
7.67E-01
1.57E-01
6.91E-03
6.84E-02
1.32E-02
7.83E-01
2.17E-03
3.43E-02
1.49E-01
3.70E-04
2.15E-02
7.40E-02
3.15E-02
5.91E-02
1.16E-01
7.66E-05
3.29E-04

-0.02
-0.03
-0.02
-0.03
-0.02
-0.02
-0.01
-0.01
0.02
-0.03
-0.02
0.02
-0.01
-0.01
-0.01
-0.01
-0.03
0.01
0.01
0.01
-0.04
-0.01
-0.01
-0.01
0.02
-0.03
0.01
-0.02
-0.02
-0.01
0.02
-0.06
-0.01
-0.01
-0.01
0.00
-0.02
-0.03
-0.01
-0.02
-0.01
-0.02
-0.02
-0.02
-0.01
0.01
-0.01
-0.03
0.03
-0.04
-0.01
-0.01
-0.02
-0.01
-0.02
-0.01
-0.02
-0.01
-0.02

2.86E-03
5.78E-03
3.51E-02
6.41E-03
4.71E-04
6.48E-03
6.66E-03
3.06E-02
1.56E-01
5.90E-02
2.68E-03
7.00E-02
6.47E-02
2.57E-01
3.49E-02
1.57E-01
7.93E-03
5.13E-02
2.54E-02
4.21E-01
6.46E-03
6.50E-02
1.84E-02
1.54E-02
3.49E-03
2.47E-04
1.20E-01
1.26E-02
9.99E-04
1.83E-01
2.31E-02
3.19E-07
1.95E-01
2.80E-01
2.18E-03
6.27E-01
2.55E-02
5.83E-03
5.21E-02
1.48E-02
8.60E-02
1.14E-01
9.98E-03
1.84E-05
2.48E-01
1.27E-01
2.42E-01
3.46E-03
3.50E-03
1.02E-02
4.35E-02
6.66E-02
1.56E-02
2.34E-02
2.99E-02
9.35E-03
6.07E-02
2.25E-01
7.05E-03

-0.01
-0.02
-0.03
0.00
-0.01
-0.01
-0.01
-0.01
0.02
-0.02
-0.01
0.00
-0.02
-0.02
-0.01
-0.03
0.00
0.00
0.00
0.02
-0.02
-0.01
-0.01
-0.01
0.01
0.00
0.02
-0.02
0.00
-0.02
0.01
-0.03
-0.02
-0.02
0.00
-0.01
-0.01
-0.01
-0.01
-0.02
-0.02
-0.03
-0.01
0.00
-0.02
0.02
-0.02
0.00
0.00
-0.03
-0.01
0.00
-0.02
-0.01
-0.01
-0.02
-0.04
-0.01
0.00



-0.05 5.51E-03 -0.02 1.05E-02 -0.01
-0.03 1.61E-01 -0.02 1.33E-02 -0.01
0.02 4.67E-02 0.01 2.06E-01 0.02
-0.02 2.78E-03 0.00 2.64E-01 -0.01
0.03 5.12E-03 0.01 3.13E-01 0.02
-0.03 2.00E-02 -0.01 3.29E-01 -0.03
-0.01 2.14E-01 -0.03 8.96E-05 0.00
-0.05 1.29E-02 -0.03 3.41E-02 -0.03
0.00 7.46E-01 -0.02 3.15E-02 -0.01
-0.02 5.51E-02 -0.01 6.48E-02 -0.01
-0.02 1.19E-01 -0.01 3.37E-02 -0.01
-0.01 4.01E-01 -0.03 6.45E-04 0.01
-0.04 6.23E-03 -0.01 1.53E-01 -0.02
-0.06 6.87E-04 -0.01 2.11E-01 -0.03
-0.02 6.60E-03 -0.01 1.04E-02 0.00
-0.06 1.46E-05 -0.01 2.16E-01 -0.01
-0.08 6.17E-04 -0.01 3.41E-01 -0.03
-0.01 4.05E-01 -0.01 1.01E-01 -0.01
-0.03 4.75E-02 -0.02 3.50E-03 -0.02
-0.04 9.04E-04 -0.01 2.72E-01 -0.02
-0.03 3.54E-02 -0.02 2.30E-02 -0.01
-0.06 2.23E-02 -0.04 7.73E-03 0.01
-0.13 1.11E-05 -0.02 5.07E-02 -0.01
-0.05 2.84E-02 -0.03 4.85E-03 -0.02
-0.03 4.18E-03 -0.01 2.54E-01 -0.01
-0.01 5.64E-01 -0.04 1.45E-03 -0.01

nome assembly Build 37. Gene: UCSC annotated gene; Gene Group: UCSC gene region feature category; Coef: regre
nge in DNA methylation between baseline and week 10-14; Coef w10_14 w26_28: regression coefficient for change in
A methylation between week 26-28 and 2-4 days after delivery.



P-value
week 26-28 and 2-4
days after delivery

4.46E-01
3.52E-02
1.48E-01
3.88E-03
1.85E-01
5.67E-02
3.43E-02
3.87E-02
2.95E-02
1.03E-02
2.73E-01
1.77E-02
3.86E-02
3.71E-01
5.46E-02
4.75E-02
8.32E-03
9.84E-02
2.86E-01
9.91E-01
1.84E-01
1.18E-01
3.36E-01
5.94E-02
7.39E-02
6.22E-01
3.35E-02
1.37E-03
1.42E-02
6.59E-03
6.14E-01
6.75E-03
7.21E-01
3.05E-03
6.72E-02
1.10E-02
1.20E-01
4.04E-03
6.24E-02
1.59E-01
7.43E-02
7.21E-03
8.28E-03
8.17E-02
3.51E-01
2.20E-01
6.83E-01
1.08E-02
5.54E-02
1.47E-01
4.42E-02
6.21E-01




3.09E-01
6.99E-01
2.86E-01
3.17E-02
1.14E-01
1.52E-02
9.80E-01
5.89E-02
7.32E-03
3.83E-01
1.68E-01
6.70E-01
5.34E-01
9.62E-04
3.75E-02
6.39E-01
6.02E-01
1.03E-01
1.08E-02
5.28E-01
8.75E-01
9.90E-01
3.13E-01
3.27E-02
1.16E-01
1.28E-02
3.01E-02
1.43E-01
4.31E-02
1.61E-01
3.52E-02
1.31E-01
1.14E-02
8.51E-01
7.14E-01
5.33E-02
7.32E-01
2.77E-01
2.34E-01
2.09E-01
2.40E-01
2.13E-02
2.61E-01
2.04E-02
3.42E-01
3.13E-02
2.00E-01
2.61E-01
1.67E-01
5.48E-01
5.61E-01
1.64E-02
8.42E-01
4.89E-02
2.62E-01
1.49E-01
2.58E-01
2.39E-01
7.33E-01




4.59E-01
1.44E-01
9.69E-04
9.34E-01
1.41E-01
3.24E-01
1.18E-01
1.92E-01
2.43E-02
1.29E-02
8.35E-02
7.22E-01
2.49E-02
2.44E-02
9.32E-03
4.58E-02
7.54E-01
9.72E-01
2.60E-01
6.84E-02
2.29E-01
3.85E-02
1.12E-02
2.65E-01
1.00E-01
8.11E-01
2.97E-04
4.15E-02
4.57E-01
7.23E-02
2.52E-01
1.06E-02
2.37E-02
5.46E-02
8.43E-01
1.89E-03
2.05E-01
5.21E-01
3.22E-01
4.24E-02
5.38E-02
8.67E-03
9.03E-02
7.78E-01
3.15E-02
3.16E-02
1.35E-02
9.39E-01
9.36E-01
4.30E-02
1.41E-01
3.85E-01
1.20E-01
2.32E-01
2.35E-01
3.80E-03
2.87E-04
4.70E-02
6.11E-01




1.32E-01
1.23E-01
1.18E-02
1.25E-01
5.30E-02
8.68E-03
9.78E-01
4.39E-03
4.20E-02
2.27E-02
5.21E-02
3.68E-01
1.14E-01
3.90E-02
4.15E-01
3.15E-01
5.97E-02
4.50E-03
1.08E-01
9.05E-03
4.40E-02
5.49E-01
4.81E-01
8.41E-02
6.15E-02
2.31E-01

ssion coefficient for
DNA methylation



